
myTags® in situハイブリダイゼーションプローブ
を用いたOligo-FISHで特異性の高い検出を

APPLICATION NOTE

▼設計プロセス

▼myTagsプローブとBACプローブの特徴の比較

合成一本鎖オリゴヌクレオチドのプールから構築さ
れたin situハイブリダイゼーション（ISH）プロー
ブは、BACや他の生物学的ソース由来のプローブよ
りも汎用性が高く、特異的にターゲットを検出でき
ます。Daicel Arbor Biosciences社のmyTags®カ
スタムISHプローブシステムは、洗練されたin silico
での設計プロセスを利用して、BAC由来のプローブ
が一般的に保持する反復領域やその他の非特異的領
域を同定し、除去することができます。

myTagsプローブ BACプローブ 
アプリケーション DNAと RNA両方の in situで適用可能 DNA in situにのみ適用可能 

利用形態 
カスタム設計が主
豊富な種類から選べるラベリングサービス
ご自身での増幅、およびラベリングも可能

カタログ販売、自作

プローブの特徴 
45-47 ntで設計し、プローブセットとして検出
短いプローブが効率的に細胞へ浸透する

数百 kbのラベルされたプローブで検出 

設計能力 
バイオインフォマティシャンが独自の設計ソフト
により、プローブを無料で設計 
研究目的に合わせて柔軟に対応 

ターゲット設計能力が限られる

ターゲット領域
数十 kb～数Mb以上のターゲット領域に柔軟に設
計でき、空間解像能が高い 
プローブ数に応じた多様な合成スケール 

大きなターゲット領域（数百 kb）に制限され、空
間解像能が低い 

S/N比 
独自の高解像な設計ソフトとプロセスで、ターゲッ
ト特異的にハイブリダイズするプローブを選択す
ることで、輝度が増加する

特異性が限られるので、非特異的ターゲットへのハ
イブリダイゼーションが起こる可能性がある

myTags プローブでヒト TP53領
域（赤）と第 17 染色体セントロ
メア（青）を検出した例。
矢印はハイブリダイゼーション
のシグナルがターゲット特異的
に局在していることを示す。

BAC プローブでヒト TP53 領域
（赤）と第 17 染色体セントロメ
ア（青）を検出した例。
矢印はハイブリダイゼーション
のシグナルがターゲット特異的
に局在していることを示す。ア
スタリスクは非特異的シグナルを
示す。

▼myTagsプローブの特異性のパフォーマンス例
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自動的に生成された説明]合成一本鎖オリゴヌクレオチドのプールから構築されたin situハイブリダイゼーション（ISH）プローブは、BACや他の生物学的ソース由来のプローブよりも汎用性が高く、特異的にターゲットを検出できます。Daicel Arbor Biosciences社のmyTags®カスタムISHプローブシステムは、洗練されたin silicoでの設計プロセスを利用して、BAC由来のプローブが一般的に保持する反復領域やその他の非特異的領域を同定し、除去することができます。· 設計プロセス





▼myTagsプローブとBACプローブの特徴の比較

		

		myTagsプローブ

		BACプローブ



		アプリケーション

		DNAとRNA両方の in situで適用可能

		DNA in situにのみ適用可能



		利用形態

		カスタム設計が主

豊富な種類から選べるラベリングサービス

ご自身での増幅、およびラベリングも可能

		カタログ販売、自作



		プローブの特徴

		45-47 ntで設計し、プローブセットとして検出

短いプローブが効率的に細胞へ浸透する

		数百kbのラベルされたプローブで検出



		設計能力

		バイオインフォマティシャンが独自の設計ソフトにより、プローブを無料で設計

研究目的に合わせて柔軟に対応

		ターゲット設計能力が限られる



		ターゲット領域

		数十kb～数Mb以上のターゲット領域に柔軟に設計でき、空間解像能が高い

プローブ数に応じた多様な合成スケール

		大きなターゲット領域（数百kb）に制限され、空間解像能が低い



		S/N比

		独自の高解像な設計ソフトとプロセスで、ターゲット特異的にハイブリダイズするプローブを選択することで、輝度が増加する

		特異性が限られるので、非特異的ターゲットへのハイブリダイゼーションが起こる可能性がある
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自動的に生成された説明][image: 暗い, 座る, 光, メーター が含まれている画像

自動的に生成された説明]myTagsプローブの特異性のパフォーマンス例[image: テキスト が含まれている画像

自動的に生成された説明][image: ロゴ

自動的に生成された説明]BACプローブでヒトTP53領域（赤）と第17染色体セントロメア（青）を検出した例。

矢印はハイブリダイゼーションのシグナルがターゲット特異的に局在していることを示す。アスタリスクは非特異的シグナルを示す。

myTagsプローブでヒトTP53領域（赤）と第17染色体セントロメア（青）を検出した例。

矢印はハイブリダイゼーションのシグナルがターゲット特異的に局在していることを示す。

BAC-derived probe against TP53 and myTags probe against Chromosome 17 Standard FISH hybridization to TP53 loci in red and chromosome 17 centromere in cyan (ATTO 647N). Arrows designate speciﬁc localization of hybridization signal on short arm of chromosome 17 and centromeric localization conﬁrming chromosome 17 speciﬁcation. Asterisks denote regions of off-target hybridization. Chromosomes are stained with Hoechst 33342 (Invitrogen),

pseudo-colored gray.

myTags probes against TP53 and Chromosome 17 Standard FISH hybridization to human TP53 locus red (ATTO 550) and chromosome 17 centromere cyan (ATTO 647N). Arrows designate speciﬁc localization of hybridization signal on short arm of chromosome 17.

Chromosomes are stained

with Hoechst 33342 (Invitrogen), pseudo-colored gray.
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